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Campomanesia xanthocarpa (Myrtaceae), conhecida por guabiroba, guavirova ou guariva, apresenta ampla
distribui¢do ocorrendo do Espirito Santo ao Rio Grande do Sul. Empregada como ornamental, produtora de
madeira, melifera, produz frutos comestiveis e suas folhas sdo utilizadas como medicinais para problemas
intestinais. E comum a identificacdo de diferentes espécies de Myrtaceae devido principalmente & escassez de
informagodes e a complexidade taxondmica. Dados preliminares de levantamento floristico realizado no bosque
municipal de Paranavai (PR) evidenciaram variagdo morfolégica em C. xanthocarpa, agrupando os individuos
em dois grupos (folhas largas - FL e estreitas - FE). Seqiiéncias de DNA que codificam RNA ribossomais (rRNA)
tém sido utilizadas no estudo de relacdes taxondmicas e variabilidade genética em plantas. Os genes rRNA estéo
arranjados em sequéncias repetidas separadas por diferentes espagadores, dentre eles dois ITS (espagadores
internos transcritos), Giteis na caracterizagdo genética por serem sequéncias curtas e facilmente amplificadas.
Nesse trabalho empregamos a técnica de PCR-RFLP para a caracterizagdo genética de individuos de C. xanthocarpa
coletados no bosque municipal de Paranavai. Os ITS foram amplificados em um tinico fragmento (ITS1-5.8S-1TS2)
(25ng de DNA, 0,2mM de cada primer, 1,5 U de 7ag DNA polimerase; 100 mM de dNTPs; 2,0 mM de MgCl, e tampéo
da enzima 1x). Os produtos da amplifica¢do foram digeridos com 11 endonucleases de restri¢do de acordo com
as recomendagdes do fabricante. Com base no RFLP elaboraramos uma matriz de presenca/auséncia de sitios de
restricdo que foi analisada com o software Arlequin 3.1. A PCR resultou na amplificacdo de um fragmento com 730
pb em todas as amostras analisadas. Tamanho que estd na faixa do estimado a partir de dados de sequenciamento
(GenBank) de outras espécies do género (700 pb). Nao hd dados publicados sobre ITS de C. xanthocarpa. Duas
(Haelll e Mbol) endonucleases testadas foram capazes de detectar variabilidade genética. A andlise dos padroes de
restricdo revelou a presenca de quatro haplétipos para o grupo FL e dois para o grupo FE. H4 maior variabilidade
genética no grupo FL (0,7500 £ 0,1391) do que no grupo FE (0,2222 + 0,1662) e a variagdo existente entre os grupos
foi de 38,75%. O teste global de diferenciagéo entre as amostras, realizado utilizando-se valores de F (P = 0,03455 +
0,0291) indica que nédo ha diferenciacéo significativa entre os grupos FL e FE. Assim, o agrupamento de acordo com
a caracteristica morfoldgica ndo pode ser corroborado pela andlise genética empregando-se esse tipo de marcador
e amaior variabilidade no grupo FL pode ser explicada pela acéo de fatores com deriva genética, mutacéo e selegéo.
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